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SE IMPARTIRA EN EL CURSO ACADEMICO: 2003-04

OBJETIVOS DEL CURSO O SEMINARIO:

Se pretende, a través de este curso, introducir al alumno en la utilizacion de nuevas metodologias
para el analisis de genomas microbianos. En una primera parte se hard especial énfasis en conceptos
béasicos, estrategias y nuevos abordajes en secuenciacion de DNA, asi como el abordaje de proyectos de
secuenciacion sistematica de genomas microbianos. En una segunda parte del programa, se estudiaran a
fondo diferentes estrategias para profundizar en el analisis funcional de estos
genomas mediante estrategias gendmicas Yy protedmicas: analisis del
transcriptoma, gendémica comparativa, analisis fenotipico de mutantes,
caracterizacion de interacciones DNA-proteina, proteina-proteina, protedmica
de expresion, protedmica del mapa celular y protedmica funcional.

! Metodolégico, Fundamental, o campo Afin.




RESUMEN DEL TEMARIO:

1.

10.
11.
12.
13.

14.

Secuenciacion de DNA: Introduccion. Método del nucle6tido terminador. Secuenciacion ciclica.
Secuenciacion directa de productos de PCR. Automatizacion de la secuenciacién: Secuenciadores
automaticos. Demostracion préctica.

Estrategias de secuenciacion: secuenciacion al azar, “walking primer”, deleciones seriadas etc.
Ensamblaje de secuencias. Anotacion de secuencias. Secuenciacion sistematica de genomas
microbianos.

PCR cuantitativa en tiempo real: metodologia y aplicaciones para la deteccion de microorganismos,
andlisis de mutaciones y de expression génica en microorganismos. Demostracion préctica

Microrrays de DNA: metodologia, tipos de plataformas, disefio experimental, analisis de datos.
Demostracién practica

Estudios de expresion génica y analisis de polimorfismo mediante DNA microarrays: aplicaciones a
la caracterizacion de genomas microbianos.

Analisis funcional de genomas: estrategias de interrupcion génica y caracterizacion fenotipica.

Introduccidn a la tecnologia proteémica

Técnicas de separacion de proteinas. Electroforesis: SDS-PAGE y 2D-PAGE. Analisis informatico
de imagenes (Melanie I11). Demostracion practica.

Anadlisis y caracterizacion de proteinas mediante espectrometria de masas. Espectrometros de masas:
MALDI-TOF espectrometros de masas en tandem. Identificacion de proteinas mediante huella
peptidica y/o fragmentacion de péptidos Secuenciacion de novo. Demostracion practica.

Analisis de las modificaciones pot-traduccionales de las proteinas. Fosforilacion.

Protedmica de expresion, protedmica del mapa celular y protedmica funcional.

Nuevas tecnologias para el analisis de la expresion diferencial de proteinas. DIGE y ICAT.

Aplicaciones de la protedmica en biomedicina. Desarrollo de nuevos farmacos, desarrollo de
vacunas Yy de nuevos métodos de diagnostico

Retos en la tecnologia protedmica.
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CRITERIOS DE EVALUACION:

Para evaluar el rendimiento de los alumnos se tendra en cuenta el grado de asistencia al curso y la
realizacion de un ejercicio final, en el que deberan analizar y comentar un trabajo publicado de tipo
experimental relacionado con el tema de la asignatura.

REQUISITOS ESPECIFICOS PARA LA ADMISION DE ALUMNOS:

Conocimientos béasicos de Microbiologia, Genetica y Biologia Molecular.



